1- Comparaison des génomes humains 
 
Activité : L’histoire humaine lue dans son génome 
 
 	Le premier séquençage complet du génome humain a duré 13 ans et le premier génome complet d’un homme de Néandertal a été publié en 2010. 
 
 	La comparaison du génome de l’homme moderne avec celui de Néandertal (Europe et Moyen-Orient) et de celui de Denisova ( Sibérie) montre l’existence d’allèles Néandertaliens et Dénisoviens dans les populations actuelles. 
 
 	Cela prouve l’existence d’hybridations récentes : Les Homo sapiens issus d’Afrique se seraient hybridés avec des Néandertaliens du Moyen Orient entre -250 000 et – 300 000 ans, donnant naissance aux Européens ( qui possèdent encore actuellement de 2 à 3% d’ADN néandertaliens), qui se seraient, eux-mêmes, hybridés avec les Dénisoviens pour donner naissance aux Océaniens actuels. 
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 Exercice d’application n°1: 
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Etape 1 On compare ici 'intégralité du génome des Dénisoviens (humain
archaique) avec les génomes de 13 humains actuels.

Etape 2 La proportion du génome d'origine dénisovienne est indiquée pour
chaque humain actuel, et le nombre de croix rouges indique le nombre d'al-
leles d'origine dénisovienne (localisés sur le génome).

Etape 3 Les croix rouges sont plus nombreuses chez les Océaniens : 0,5-
0,6 % de leur génome serait dorigine dénisovienne. Cette proportion est 10
20 fois plus faible chez les Asiatiques et les Amérindiens, et devient quasi
nulle chez les Africains et les Européens. Le génome dénisovien a participé a
a formation de celui des Océaniens et, dans une moindre mesure, des autres
Asiatiques, mais pas 2 celui des Africains ou des Européens. L'hybridation
entre Homo sapiens et I'homme de Denisova aurait donc eu lieu aprés la
colonisation de I'Europe, mais avant celle des autres continents.





