Correction  Domestication du Maïs

Question 1 : 
Le lieu et l’âge de la domestication ont été établis suivant l’hypothèse que la zone d’origine contient le plus de variétés. On trouve cette zone en Méso-Amérique, on y détermine une origine du Maïs avec la Téosinte. On recherche alors la première trace d’un caractère anthropocentrique témoin de la domestication, c’est le rachis rigide (empêche la chute des graines à maturité). Une datation de la civilisation permet d’établir ensuite l’âge de cette domestication à 6000 ans pour la Téosinte-Maïs.

Question 2 : 
On cherche à identifier par la méthode de Beadle, associée avec celle de Mendel, le nombre de gène(s) impliqué(s) dans la domestication du Maïs. On part du principe que le nombre de génotypes parentaux obtenus suite à un croisement F1 x F1 donne une indication sur le nombre de gène impliqué. 
A savoir qu’avec un gène on obtient le croisement suivant : 
 (
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Parent 1 : (M1//M1) x Parent 2 (m1//m1)
F1 : (M1//m1)

Soit 1/4 pour chaque Génotype parental

Avec 2 gènes, on obtient : 

Parent 1 : (M1//M1, M2//M2) x Parent 2 (m1//m1, m2//m2)
F1 : (M1//m1, M2//m2)

Soit 1/16 pour chaque Génotypes parentaux (soit 1/4 x 1/4)
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Avec 3 gènes on pose 1/4 x 1/4 x 1/4 = 1/64
Pour n gènes on donne alors 1/4n 

 

Il y a donc 5 gènes impliqués dans la domestication du maïs. 

La cartographie confirme cette étude avec les gènes de la domestication placés sur les chromosomes 1, 2, 3, 4 et 5 présentés dans le document établi par John Doebley. On observe 5 loci différents chacun représentant un gène et étant présents sur 5 chromosomes différents comme établi dans l’hypothèse.
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